Autori parandused
Molekulaargeneetika 
lk. 39
Ül. 4. Esimeses reas asendada sõnad „kodeeriva ahela“ sõnaga „matriitsahela“.
Ül. 6. Teises reas sulgudes asendada sõnad „kodeerivat ahelat“ sõnaga „matriitsahelat“.
lk. 40
Ül. 10. Esimene rida peab olema “DNA matriitsahela ühe lõigu nukleotiidijärjestus on:“
lk. 41
Ül. 15. Eelviimases reas asendada sõna „tsüsteiinist“ sõnaga „tsütosiinist“.
Lahendused ja vastused 
lk. 43
Ül. 5. Esimese-teise rea  vahetusel asendada sõnad „kodeeriva ahela“ sõnaga „matriitsahela“. 
Viiendas reas asendada sõnad „kodeeriva ahela“ sõnaga „matriitsahela“.
Monohübriidne lahknemine 
lk. 49
Ül. 22. Viimase rea lõpus asendada sõna „järjekorras“ sõnaga „järglaskonnas“.
Lahendused ja vastused
lk. 143
Ül. 194. Esimene võrrand “Siit leiame terve lapse heterosügootsuse tõenäosuse“ peab olema järgmine:
 = 
lk. 145.
Ül. 196. Alates 5. reast peab olema:
„Homosügootide (pp) sagedus populatsioonis q² = , kust alleelisagedus q =   ning heterosügootide sagedus 2pq = 2 x  x  ≈ 
Järelikult tõenäosus, et need abielud on heterosügootidevahelised:
 x  ≈ 
Seega on haige lapse sünni esmane (aprioorne) tõenäosus mõlemas perekonnas  x  ≈ , mis tähendab väga väikest riski (≈ 0,7%).“
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